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Dynia olbrzymia jest gatunkiem cieptolubnym, dobrze
zaaklimatyzowanym w polskich warunkach i moggcym
wydawac wysokie plony.

Owoce dyni stanowig cenny surowiec m. in. w przemysle
spozywczym, dzieki:

* wysokiej zawartosci karotenoidow i cukrow w migzszu; ‘
« odpowiedniemu sktadowi soli mineralnych;
* wysokiej zawartosci nienasyconych kwasow

ttuszczowych w nasionach;

* niskiej zdolnosci do wigzania azotanow;
* mozliwosci roznorodnego wykorzystania.

« Brak koniecznosci stosowania srodkow ochrony roslin




Pochodzenie
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C. ecuadorensis
% C. maxima subsp. andreana
)

Cucurbita maxima pochodzi od
dzikiego gatunku C. andreana

C. andreana wystepuje w
rejonach Argentyny o
umiarkowanym klimacie oraz
na nizinnych terenach Boliwii

w0s

C. maxima byta uprawiana na
terenie Peru juz 4000 lat temu.

»s

(Sanjur et al. 2002)



Systematyka

64 Cucurbita pepo ovifera (cultivated)
63| I1C. pepo ovifera ozarkana
C. pepo ovifera texana

90)C. pepo pepo (cultivated)

L. pepo fraterna

98’8 _lc. maxima (hybrid)

C. maxima
75 -l_ C. maxima andreana
L C. ecuadorensis
C. argyrosperma sororia
C. argyrosperma stenosperma
C. argyrosperma argyrosperma
C. argyrosperma palmeri

99
93

-

70,

C. moschata

C lundelliana
C. okeechobeensis martinezii
C. okeechobeensis okeecho.
100 100 C. pedatifolia

96 C. foetidissima
C. ficifolia

69 C. palmata
95i|.C. digitata
C. cordata

Peponopsis adhaerens
Polyclathra cucumerina

(Zheng iin., 2013)
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Zmiennosc
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Grupy odmian - Goldman (2004)
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Australian Blue
Banana
Buttercup
Hubbard
Mammoth (Show)
Turban

Zappalito



Grupy odmian - Goldman (2004)

1. Australian Blue

| Crown Prince (1883) "« ; Y~

Pokroj ptozgcy — bardzo dtugie rozkrzewione pedy (ponad 30 stop)

Bardzo ditugi okres przechowywania (cienka i bardzo twarda skoérka)



Grupy odmian - Goldman (2004)

2. Banana

Blue Banana (Shumway’s Mexican Banana) — sprowadzona
przez R H Shumway ok. 1901 r.

Odmiana ta nie wywodzi sie bezposrednio z Meksyku ale
zostata wyprowadzona poprzez ,skrzyzowanie importowanych
odmian”(Informacja z katalogu Shumway z 1985r)



Grupy odmian - Goldman (2004)

3. Buttercup

Wyhodowane w North Dacota Agricultural Experiment
Station w poznych latach 20 i wezesnych 30 przez Alberta
Yaeger’a jako substytut stodkiego ziemniaka.

Pochodzenie: Quality (forma mateczna) Essex Hybrid

(forma ojcowska). Spokrewniona z grupami: Delicious,
Hubbard i Turban.



Grupy odmian - Goldman (2004)

4. Hubbard




Grupy odmian - Goldman (2004)

5. Mammoth (Show)
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Atlantic Giant (1978) W Big Moon

Bezposredni potomkowie Jaune Gros de Paris |
Large Yellow Paris — odmian nadal popularnych we
Franciji.

Sprowadzone i rozpropagowane w USA w 1857r



Grupy odmian - Goldman (2004)

6. Turban

Owoce z tej grupy byty wsrdd pierwszych przywiezionych i
uprawianych w Europie, gtdwnie dla ich waloréw dekoracyjnych.



Grupy odmian - Goldman (2004)

Zappalito de
tronco.

7. Zappalito



Polskie odmiany




Po co bada¢ zmiennosc¢ ?

Okreslanie poziomu zréznicowania wewnatrz
gatunkowego

Tworzenie ‘core collection’ i okreslanie struktury
populacji

ldentyfikacja gatunkowa i odmianowa

Selekcja linii w programach hodowlanych (hodowla
mieszancow heterozyjnych)



Materiaty | metody

Materiat roslinny:

« 85 odmian, linii i form lokalnych dyni olbrzymiej pochodzgcych z
Europy, Ameryki Pn, Azjii, Australii i Nowej Zelandii
« 1 forma lokalna dyni zwyczajnej

o)
(]
2 Masa
c .
Nr Zrodto 2 Nazwa Kraj . Tvp owocu Podstawowy
9 pochodzenia  wzrostu kolor owocu
o (kg)
Q.
1 NCPGR S; C. pepo Rumunia
2 KGHIBR Sg L 801 Ukraina vine 8,5 zielony
3 KGHIBR S, L 802 Japonia vine 1,3 Clemno
czerwony
: Jasno szaro
4 NCPGR S; RCATO 57226 Wegry vine 6,5 niebieski
5 NCPGR S; RCA TO 35431 Wegry vine 91 szary

6 NCPGR S; RCA TO 54832 Wegry vine 9,8 Jasno rézowy




Materiaty | metody

Analiza SSR

« Woykorzystano 23 pary starteréw SSR, ktérych sekwencje pochodzity z
genomu C. pepo i C. moschata (Gong i in., 2008).

Analiza danych

e NTSYS
« MEGAG.06
 Structurev 2.3.4



Wyniki

Dla kazdego markera okreslono liczbe alleli, wartos¢ PIC (Polimorphism
Information content) oraz He (expectet heterozygosity)

Nazwa  Liczba alleli PIC He
markera

SSR1 4 0.59 0.53
SSR2 10 0.67 0.70
SSR3 3 0.48 0.49
SSR4 6 0.45 0.51
SSR5 5 0.39 0.51
SSR6 4 0.62 0.68
SSR7 4 0.27 0.36
SSR8 4 0.52 0.6
SSR9 5 0.71 0.74
SSR10 4 0.53 0.59
SSR11 4 0.64 0.66



WyniKi

Y &4

Obecnos¢ lub brak allela reprezentujgcego dany marker SSR zapisano

w programie Excell 2000 (Microsoft Inc.) jako 1 lub 0.

1|11/0/1 |1

1/0/0/0|O0

0(0|1|0 |1

112(3|4|5(6| 7 |8]9|10{11{12|13|14| 15 |16|17|18|19|20|21|22|23|24| 25 |26|27| 28 | 29 |30|31| 32 |33

160/1 |[0|1/0|0|2(21|{0O0O(2j1|1j2|2j1|2f2|2|1}|21|2(1|{2|/0|2|1|1|1|0]|1

160/2 |1|0|1|0|0|0| 0O |O|O|O|O|OfO|Ol0O|0O|O|O|O|O|O|O|O|OjO|O|lO|O|O|0O|O|O0O]|O
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1331 |0|1(/0|0|0|O| 0O (2|0|0O|2|0O|O|OfO|0O|1|0O|1|0|0Of1|0O|1|1|0|2]|O

1332 |0|0f1|1|2/1{1(2j1/1/0|0(0|0O|0O0|2|/0}2|0f1|2|/0|2|0|0|21|0]|1
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Wyniki

Do sporzgdzenia dendrogramu analizy skupien metodg neighbor-joining wykorzystano
program MEGA 6.06 oraz matryce podobienstw wygenerowang przy uzyciu narzedzia
SAHN programu NTSYS 2.21 i przekonwertowang na matryce zmiennosci.

1,00

0,08 1,00
0,17 0,00 1,00
0,08 0,29 0,47 1,00

0,04 0,12 0,64 0,44 1,00

0,08 0,30 0,51 0,48 0,63 1,00

0,00 0,45 0,29 0,67 0,49 0,50 1,00

0,07 0,43 0,37 0,64 0,49 0,46 0,55 1,00

0,04 0,21 0,43 0,78 0,57 0,49 0,55 0,61 1,00

0,09 0,34 0,36 0,50 0,54 0,62 0,56 0,40 0,47 1,00
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O Mammoth (Show) Breeding lines <> Romania @ New Zealand
A Ukraine

WV Turban

Cultivars
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Analize podobienstw przeprowadzono bazujgc na wspotczynniku DICE’a (SIMQAL)

W oparciu o matryce podobienstwa przeprowadzono analize gtbwnych wspotrzednych
(PCoA) (NTSYS 2.21: DCENTER, EIGEN i MXPLOT)



Wyniki

Populacja Liczba genotypow w agregatach
Liczba Frekwencja
genotypow genotypow
ql=0,77
K1 60 7%
& K2 25 80%
«“‘i';oo
&
OG v?o C|:‘Ster I Sub-cluster lla Cluster Il Sub-cluster llb

BLd LY

Analize STRUCTURE (Bayesian model based clustering method) przeprowadzono w
celu oszacowania prawdopodobnej liczby populacji (K) i wyjasnienia podstaw struktury
genetycznej badanej populaciii.



Podsumowanie

Wytypowany zestaw markerow SSR moze stanowi¢ uzyteczne narzedzie

wykorzystywane:

W badaniach zmiennosci genetycznej u dyni olbrzymiej

« Do tworzenia ‘core collection’ i zarzgdzania kolekcjami tego gatunku w bankach
genow

« Do Identyfikacji odmianowej w obrebie gatunku dynia olbrzymia

* Do znajdowania nowych zrédet zmiennosci

« W programach hodowlanych w celu tworzenia nowych wartosciowych odmian

mieszancowych






