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Zadaniem Krajowego Centrum Roélinnych Zasobéw Genowych IHAR PIB jest
zbadanie bioréznorodnos$ci obiektow z bogatej (ponad 83 000 numeréw akcesyj-
nych) kolekcji Banku Genéw IHAR PIB. Poznanie i opisanie zmienno$ci genetycz-
nej zgromadzonych materialow jest wazne z punktu widzenia konserwatorskiego
oraz hodowlanego. W KCRZG prace molekularne koncentrujg sie¢ na okresleniu
przynaleznosci gatunkowej, zréznicowania i powigzania filogenetycznego zgroma-
dzonych kolekeji 2 500 obiektéw z rodzaju Avena oraz na identyfikacji uwarunko-
wan genetycznych i opracowania markerow uzytkowych dla cech gospodarczych
w zgromadzonych 4 000 prymitywnych odmianach miejscowych jeczmienia z ca-
tego $wiata.

W KCRZG wykorzystuje sie szeroki zakres metod analizy genotypéw. Uzy-
wane sg markery klasyczne oparte na zréznicowaniu dlugosci fragmentéw DNA
otrzymanych po reakcji PCR. Analizy sa wykonywane z uzyciem wlasnego zaple-
cza sprzetowego. KCRZG posiada sekwenatory plytowe oraz sekwenator kapilarny.
Od 2016 laboratorium jest zaopatrzone réwniez w sekwenator nastepnej generacji
[lumina Miseq. Posiadanie wysokiej klasy sprzetu NGS (ang. Next Generation Se-
quencing, sekwencjonowanie nastepnej generacji) otwiera nowe mozliwosci i mini-
malizuje ograniczenia badawcze.

Na prezentowanym posterze przedstawione zostanie spektrum technik geno-
typowania wykorzystywanych w laboratorium Krajowego Centrum Roslinnych
Zasoboéw Genowych THAR PIB. Autorzy przedstawia réwniez zastosowania pre-
zentowanych metod oraz przyktadowe uzyskiwane wyniki. Zostang tez nakreslone
mozliwosci badawcze i przyszly zakres analiz wynikajacy z posiadania sekwenatora
NGS.



